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研究進捗状況報告書の概要 

 

１ 研究プロジェクト 

学校法人名 甲南学園 大学名 甲南大学 

研究プロジェクト名 
環境応答を司る細胞ネットワークの機能発現の分子細胞メカニズム

の解明 

研究観点 研究拠点を形成する研究 

 

２ 研究プロジェクトの目的・意義及び計画の概要 

 動物個体が環境の変化に対して応答し順応するしくみの理解は、地球環境の変化やヒトの

医療・健康にもつながる重要な課題である。本研究プロジェクトでは、動物が環境変化に応

答し順応する機構を、個体＞細胞ネットワーク＞細胞＞分子シグナル＞ゲノム情報の各階

層レベルを統合する「統合生物学」によって明らかにする。この目的を達成するために、個体

まるごとの中で個々の細胞を同定・追跡することが可能なシンプルなモデル動物（線虫、ホ

ヤ）を用いた個体レベルの解析を軸として、ゲノム科学、生化学、構造生物学、光行動遺伝

学、細胞形態学、生体材料学など、多様な手法を組み合わせた解析を行う。さらに、得られ

た知見の普遍性を明らかにする。シンプルなモデル動物を用いることにより、高等動物では

実現が困難な、高分解能の細胞ネットワーク機能とその動作機構の解明を可能にする。 

 本学に「統合ニューロバイオロジー研究所」を設立し、本プロジェクトを遂行する。理工学部

の生物学科、機能分子化学科の教員と、学内でカバーしきれない重要分野の第一人者が学

外から参加する。ホヤと線虫の神経系に関して世界最先端の研究を展開する日下部と久原

をそれぞれチームリーダーとする２つのサブテーマを設定し、研究所メンバーの共同研究を

推進する。博士課程院生をリサーチアシスタントに、若手研究者を博士研究員に採用し、専

門性と広い視野を兼ね備えた統合生物学を担う人材を育成する。 

 

３ 研究プロジェクトの進捗及び成果の概要 

 戦略的研究基盤形成支援事業に採択されたことを受けて、平成 25 年 8 月 1 日に統合ニュ

ーロバイオロジー研究所を設立し、研究を推進してきた。甲南大学理工学部生物学科に新た

に着任した関連諸分野でレベルの高い独創的な研究を行っている教員が３名加わり、新たな

手法や視点を導入して研究を展開している。ホヤをモデルとした脳・神経系の研究では、細

胞追跡と蛍光イメージングにより、従来の細胞系譜を書き換える結果を得て、感覚に応答し

て運動を制御する神経回路を明らかにし、個体レベルの遺伝子操作により神経回路の機能

を証明した。環境応答に関わる遺伝子と神経細胞の解析から、感覚器の起源や生殖と嗅覚

の関連についての新知見を得て Nature誌に論文を発表した (Abitua et al., Nature 2015)。線

虫をモデルとした温度環境への適応の神経メカニズムの研究では、動物が温度に適応する

ために必要な新規の組織ネットワークと分子メカニズムを同定した(Ohta, Ujisawa et al., 

Nature commun. 2014; Sonoda et al., Cell reports, accepted)。温度適応の現象論から始まっ

た研究により、予想しなかった組織ネットワークと分子情報処理が見つかった。本プロジェクト

の遂行により、さまざまな新しい発見があり、また新しい技術の導入にも成功している。研究

は順調に進んでおり、現在までの達成度は高いと考えられる。 
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１ 学校法人名   甲南学園            ２ 大学名   甲南大学            

 

３ 研究組織名   統合ニューロバイオロジー研究所         

 

４ プロジェクト所在地   兵庫県神戸市東灘区岡本８丁目９番１号      

 

５ 研究プロジェクト名  環境応答を司る細胞ネットワークの機能発現の 

                分子細胞メカニズムの解明   

 

６ 研究観点    研究拠点を形成する研究                   

 

７ 研究代表者 
研究代表者名 所属部局名 職名 

日下部 岳広 理工学部 教授 

 

８ プロジェクト参加研究者数  １２ 名 

 

９ 該当審査区分    理工・情報     生物・医歯     人文・社会  

 

１０ 研究プロジェクトに参加する主な研究者 

研究者名 所属・職名 プロジェクトでの研究課題 プロジェクトでの役割 

日下部岳広 
理工学部・

教授 

脳・神経系の構築を司るゲノ

ム制御機構の解明 

環境応答の基盤である脳・神経

系および感覚器の構築原理の

解明 

久原篤 
理工学部・

准教授 

温度環境への適応の神経メ

カニズム 

線虫をモデルとした動物の温度

環境適応を司る分子機構の解

明 

本多大輔 
理工学部・

教授 

電子顕微鏡による細胞微細

構造解析 
環境応答による細胞間およびオ

ルガネラの構造変化の解明 

渡邉順司 
理工学部・

教授 

環境応答機構研究のための

微小環境制御法の開発 

環境応答制御研究のた

めの新規材料の創製 

今井博之 
理工学部・

教授 

環境応答に関わる脂質の同

定と機能解析 

シグナル分子としての脂

質の役割の解明 

西村いくこ 
理工学部・

教授 
環境応答に関わる細胞小器官および

分子レベルの制御機構 

環境応答に関わる細胞小器官

および分子レベルの制御機構 

向正則 
理工学部・

准教授 

分子遺伝学による遺伝子制

御機構の解析 
環境応答に関わる遺伝子制御

機構の解明とその普遍性の検証 

渡辺洋平 
理工学部・

准教授 

環境応答におけるタンパク質

機能構造連関 
温度環境適応を司る分子機能

の構造的基盤の解明 

武田鋼二郎 
理工学部・

講師 

環境応答におけるタンパク質

分解系の役割の解明 
環境応答におけるタンパク質分

解系の役割の解明 
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後藤彩子 
理工学部・

講師 

環境応答と社会性および生

殖との関連の解析 
動物の社会性および生殖機構と

環境応答との関連の解析 

（共同研究機関等） 

中井謙太 

東京大学医科

学研究所・教

授 

脳・神経系の発生システムの

ゲノム情報科学解析 
バイオインフォマティクスによる

環境応答機構へのアプローチ 

樋口芳樹 

兵庫県立大学

大学院生命理

学研究科・教

授 

X 線結晶構造解析による環境適応に

関わるタンパク質の構造解明 

構造生物学による環境適応機構

へのアプローチ 

 

＜研究者の変更状況（研究代表者を含む）＞ 

旧 
ﾌﾟﾛｼﾞｪｸﾄでの研究課題 所属・職名 研究者氏名 プロジェクトでの役割 

    

（変更の時期：平成２５年 ８月 １日） 

 

 

新 
変更前の所属・職名 変更（就任）後の所属・職名 研究者氏名 プロジェクトでの役割 

甲南大学理工学部・講師 甲南大学理工学部・講師 武田鋼二郎 
環境応答におけるタンパク質

分解系の役割の解明 

 

旧 
ﾌﾟﾛｼﾞｪｸﾄでの研究課題 所属・職名 研究者氏名 プロジェクトでの役割 

    

（変更の時期：平成２６年 ４月 １日） 

 

 

新 
変更前の所属・職名 変更（就任）後の所属・職名 研究者氏名 プロジェクトでの役割 
（独）日本学術振興会・特別

研究員（PD）（研究実施機

関・琉球大学） 
甲南大学理工学部・講師 後藤彩子 

動物の社会性および生殖機構

と環境応答との関連の解析 

 

旧 
ﾌﾟﾛｼﾞｪｸﾄでの研究課題 所属・職名 研究者氏名 プロジェクトでの役割 

    

（変更の時期：平成２８年 ４月 １日） 

 

 

新 
変更前の所属・職名 変更（就任）後の所属・職名 研究者氏名 プロジェクトでの役割 

京都大学大学院理

学研究科・教授 
甲南大学理工学部・教授 西村いくこ 

環境応答に関わる細胞小器官

および分子レベルの制御機構 
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１１ 研究進捗状況（※ ５枚以内で作成） 

（１）研究プロジェクトの目的・意義及び計画の概要 

 

 動物個体が環境の変化に対して応答し順応するしくみの理解は、地球環境の変化やヒトの

医療・健康にもつながる重要な課題である。本研究プロジェクトでは、動物が環境変化に応答

し順応する機構を、個体＞細胞ネットワーク＞細胞＞分子シグナル＞ゲノム情報の各階層レ

ベルを統合する「統合生物学」によって明らかにする。この目的を達成するために、個体まる

ごとの中で個々の細胞を同定・追跡することが可能なシンプルなモデル動物であるホヤと線

虫を用いた個体レベルの解析を軸として、ゲノム科学、生化学、構造生物学、光行動遺伝

学、細胞形態学、生体材料学など、多様な手法を組み合わせた解析を行う。さらに、得られた

知見の普遍性を、モデル脊椎動物を用いて明らかにする。個体レベルでゲノムと細胞の機能

解析が容易な、シンプルなモデル動物を用いることにより、高等動物では実現が困難な、高

分解能の細胞ネットワーク機能とその動作機構の解明を可能にする。 

 本学理工学部生物学科では、多様な生物を対象として、分子レベルから生態系までの幅広

い研究が行われている。これらの研究者が一丸となって特定のテーマを解明することを目的

とした「統合ニューロバイオロジー研究所」を設立し、本プロジェクトを遂行する。本プロジェク

トには、生物学科９名（当初計画では６名であったが、研究体制の一層の充実を図るために

平成 25 年度以降生物学科に着任した３名の教員を新たにメンバーに加えた）、機能分子化

学科１名の教員と、学内でカバーしきれない重要分野の第一人者が学外から各１名参加す

る。ホヤと線虫の神経系に関して世界最先端の研究を展開する日下部と久原をそれぞれチ

ームリーダーとする２つのサブテーマを設定し、研究所メンバーの共同研究を推進する。博士

課程院生をリサーチアシスタントに、若手研究者を博士研究員に採用し、専門性と広い視野

を兼ね備えた統合生物学を担う人材を育成する。 

 25 年度は、共同研究を推進するとともに、さらに新たな共同研究を開始する。設備類として

分子間相互作用解析や新規同定分子の解析、生体分子試料の調製のために早急に必要で

ある分子間相互作用解析装置、ルミノイメージアナライザーを整備する。設備は 25 年度末ま

でに整備が完了するので、26 年度以降は研究費（博士研究員とリサーチアシスタントの人件

費を含む）のみを申請し、整備した装置を活用した解析を推進する。27 年度までにホヤの感

覚器から効果器をつなぐ神経回路の解明、線虫では変異体および責任遺伝子・制御分子の

同定を主に行い、28年以降は分子レベル・個体レベルのメカニズムと普遍性の研究へと発展

させる。ワークショップ・シンポジウムを毎年開催し、議論を深めるとともに、学会発表・論文発

表を活発に行い、研究成果の発信に努める。 

 

（２）研究組織 

 

 甲南大学理工学部において生物学・生命科学に関係する研究者が共同で特定のテーマを

解明することを目的とした「統合ニューロバイオロジー研究所」を設立し、本プロジェクトを遂

行している。研究代表者は、本研究所の所長及び統括責任者として、本プロジェクト全体の

統括を行う。所長を含め、理工学部の１０名の専任教員が兼任研究員として、プロジェクトに

参画する。さらに共同研究機関の研究者２名が客員特別研究員として、共同研究を行う。統

合ニューロバイオロジー研究所において本プロジェクトに関わる研究者（計１２名）は以下の

通りである（各研究者の役割分担については、「１０ 研究プロジェクトに参加する主な研究

者」に記載）。 
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    兼任研究員・所長 日下部岳広（理工学部生物学科 教授） 

    兼任研究員 久原 篤 （理工学部生物学科 准教授） 

    兼任研究員 本多大輔 （理工学部生物学科 教授） 

    兼任研究員 今井博之 （理工学部生物学科 教授） 

    兼任研究員 西村いくこ （理工学部生物学科 教授） 

    兼任研究員 向 正則 （理工学部生物学科 准教授） 

    兼任研究員 渡辺洋平 （理工学部生物学科 准教授） 

    兼任研究員 渡邉順司 （理工学部機能分子化学科 教授） 

    兼任研究員 武田鋼二郎（理工学部生物学科 講師） 

    兼任研究員 後藤彩子（理工学部生物学科 講師） 

    客員特別研究員 中井謙太（東京大学医科学研究所 教授） 

    客員特別研究員 樋口芳樹（兵庫県立大学大学院生命理学研究科 教授） 

 

 統合ニューロバイオロジー研究所では、大学院自然科学研究科生命・機能科学専攻博士

課程の大学院生を積極的にリサーチ・アシスタント（RA）に、博士号を取得した若手研究者を

博士研究員（PD）に採用し、本プロジェクトを強力に推進すると同時に、専門性と広い視野を

兼ね備えた統合生物学を担う人材を育成している。各年度の博士課程大学院生、RA 及び

PD の人数は、平成 25 年度：博士課程大学院生８名（内２名が日本学術振興会特別研究員

DC に採用）、RA６名、PD１名、平成 26 年度：博士課程大学院生１１名（内３名が日本学術振

興会特別研究員 DC に採用）、RA７名、PD１名、平成 27 年度：博士課程大学院生７名（内２

名が日本学術振興会特別研究員 DC に採用）、RA５名、PD１名であった。 

 PD および RA の参加により、研究が効果的に強力に推進されている。「１３ 研究発表の状

況」に記載した数多くの学会発表、論文発表の筆頭著者や共著者が PD及び RA採用者であ

ることにもその成果が示されている。公開シンポジウムにおいても、RA 採用者による研究報

告がなされ、活発な討論が行われた。研究チーム間の連携は、日常的なディスカッションを通

して活発な共同研究が行われており、多くの共同研究の成果が国内学会、国際学会で発表

され、一部の成果は学術論文として公表されている。研究支援体制として、研究支援員（テク

ニカル・スタッフ）を一名雇用して研究プロジェクトを進めており、さらに甲南大学フロンティア

研究推進機構の職員が、研究所の運営に関する諸手続きを担当し、円滑な研究プロジェクト

の遂行を支える体制が整っている。 

 

（３）研究施設・設備等 

 

 本研究プロジェクトは、甲南大学１４号館で主に行われており、研究プロジェクトのうち、微

小環境制御法の開発などは７号館を用いて行われている。甲南大学１４号館の使用総面積

は、2,888 m2、７号館の使用総面積は 175 m2である。 

 

 研究設備として、平成 25 年度に「Biacore 分子間相互作用解析装置」と「ルミノイメージアナ

ライザー」が整備され、研究にプロジェクトに活用されている。各装置の平成 25 年度〜平成

27 年度の使用時間数は、「Biacore 分子間相互作用解析装置」が 633 時間、「ルミノイメージ

アナライザー」が 212時間であった。 

 

（４）進捗状況・研究成果等 ※下記、１３及び１４に対応する成果には下線及び＊を付すこと。 

＜現在までの進捗状況及び達成度＞ 
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 平成 25 年度戦略的研究基盤形成支援事業に本プロジェクトが採択されたことを受けて、平

成 25 年 8 月 1 日に統合ニューロバイオロジー研究所を設立して、研究を推進してきた。また

本プロジェクトの申請後に、甲南大学理工学部生物学科に新たに着任した関連諸分野でレ

ベルの高い独創的な研究を行っている教員が３名加わり、新たな手法や視点を導入して研

究を展開している。 

 日下部が中心となって進めている脳・神経系の構築を司るゲノム制御機構の研究では、*

蛍光色素 DiI による細胞追跡と蛍光イメージングにより、従来の神経系の細胞系譜を書き換

える結果を得た (Tanaka et al., 7th International Tunicate Meeting, 2013 )。*電子顕微鏡解析

と蛍光イメージングを組み合わせて、未解明であった感覚に応答して運動を制御する神経接

続を明らかにした(柏木ら、日本動物学会第 85 回大会、2014)。さらに、遺伝子ノックダウン法

と強制発現実験を組み合わせて、特定の細胞の分化を操作し、神経回路の機能を証明し

た。*神経系の細胞多様性に関わる重要な制御因子として新奇マイクロ RNA（miRNA）を発見

した（Daido et al., Dev. Biol. 2014）。*ホヤゲノム中の遺伝子プロモーターの網羅的マッピング

が完了し（Yokomori et al., Genome Res. 2016）、*ホヤを用いた環境応答に関わる遺伝子と神

経回路の解析から、脊椎動物の頭部感覚器の起源にせまる知見を得て、カリフォルニア大学

バークレー校との共同研究により、Nature誌に論文を発表した(Abitua et al., Nature 2015)。

また、*個体レベルでゲノムを編集できる新しい方法である CRISPR/Cas9 法を導入し、細胞

の個性化に関わる遺伝子の機能を明らかにした（Daido, Kusakabe, 小型魚類研究会 2015）。 

 久原が中心となって進めている温度環境への適応の神経メカニズムの研究では、線虫を主

なモデル生物に用いて発見した新しい温度適応現象について、表現型の定量化と分子遺伝

学による責任遺伝子の同定を行った。温度耐性変異体のスクリーニングと DNA マイクロアレ

イ解析に加え、RNAi ライブラリーを用いた責任遺伝子の探索などを行い、*動物が温度に適

応するために必要な新規の組織ネットワークと分子メカニズムを同定した(Ohta, Ujisawa et 

al., Nature commun. 2014; Sonoda et al., Cell reports, accepted)。これらの研究は、当初は温

度適応の現象論から始まった研究であり、その分子生理ネットワークは未知であった。その

ため、本研究を通じて予想しなかった組織ネットワークと分子情報処理が見つかった。 

 以上のように、本プロジェクトの遂行により、さまざまな新しい発見があり、また新しい技術

の導入にも成功した。これらの点と、平成 28 年度以降に予定していた研究内容も前倒しで行

っていることから、現在までの達成度としては、とても高いと考えられる。 

 

＜特に優れた研究成果＞ 

 

 特に優れた研究成果として、研究代表者の日下部らは、ホヤを用いた感覚器と神経系の解

析から、脊椎動物の頭部感覚器の起源にせまる新しい発見に至った。この研究成果は、*カ

リフォルニア大学バークレー校の研究グループと共同で Nature 誌に論文発表された（Abitua 

et al., Nature 2015）。脳内の生殖活動と嗅覚をつなぐ神経回路や遺伝子疾患の理解にもつな

がる成果であり、新聞各紙（朝日、産経、神戸、日経など）、インターネット、ラジオ（東京 FM

系列 38 局ネット）などで広く報道され、反響を呼んだ。 

 また*日下部と客員特別研究員の中井らの共同研究により、ホヤゲノム中の遺伝子プロモ

ーターを網羅的にマッピングするという、ホヤをモデルとしたゲノム研究を大きく推進する成果

が得られ、ゲノム科学分野のトップジャーナルである Genome Research 誌に論文発表された
（Yokomori et al., Genome Res. 2016）。 

 一方、久原らの線虫の温度環境変化への適応をモデルとした解析では、２つの予想しなか

った成果が得られた。 
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 具体的には、(1)*従来、光を感じるとされていた感覚ニューロンが温度を感知し、その情報

を腸に伝えることで、体内の脂質構成を変化させ温度変化に適応するという生体システムが

見つかった。これまでに、動物の温度耐性・適応に関わる分子として、ヒートショックタンパク

質等が知られ、個々の細胞のレベルでの解析が進展している。しかし、本研究から、光を感じ

る感覚ニューロンが温度を感知し、そのニューロンがインスリンを分泌することで、腸などに

働きかけ「全身」の温度耐性を獲得させるという新しい解析モデルの創出に至った。この結果

は、当初予想しないものであったため、その成果は Nature communications 誌に掲載され

(Ohta, Ujisawa et al., Nature commun. 2014)、新聞各紙（朝日、産経、神戸、科学新聞など）や

インターネット、テレビで報道された。 

 さらに最近、(2)*温度適応において、精子が頭部の温度感覚ニューロンを制御するという、

精子-神経間のフィードバックのシステムが見つかった。この成果については、Cell Reports
誌への掲載が決定している(Sonoda et al., accepted)。 

 

＜問題点とその克服方法＞ 

 

 大きな問題点はない。分野間の共同研究の成果は、多くの学会発表と大学紀要論文３編に

論文として発表されているが、国際学術誌上の発表が現時点では原著論文１編に留まって

いる。準備中の原著論文を完成させて国際誌に投稿するとともに、不足しているデータを取

得し、原著論文として成果をまとめる予定である。 

 

＜研究成果の副次的効果（実用化や特許の申請など研究成果の活用の見通しを含む。）＞ 

 

 本プロジェクトで確立された線虫の温度適応の実験系は、生体の環境適応や温度が関わ

る生命現象が関わるヒトの疾患の解析モデルとなると同時に、それらの疾患の治療薬の開

発にも寄与できる可能性がある。昨今、欧米では、動物愛護法の観点から、高等動物をもち

いた動物実験の規制が強化されてきている。一方で、線虫は学術的には動物であるが、動

物愛護法の動物に該当しない。そのため、創薬において、高等動物の代替え生物として線虫

が注目されている。実際に、本研究で確立された線虫の温度適応の実験系をつかい、大手

製薬会社と共同で、創薬に向けたケミカルスクリーニングを開始している。 

 ホヤの神経回路に関する研究からは、嗅覚と生殖の関係に新たな視点を投じるなど、予期

しない波及効果が得られた。また、シンプルな脊椎動物モデルとしてメダカを用いた光受容に

関わる細胞の多様性の研究からは、色覚の分子基盤の理解の深化が期待できる新しい知

見が得られた。 

 

＜今後の研究方針＞ 

 

 上述の通り、研究はほぼ計画通りに進んでいるので、今後も基本的に当初の計画に沿って

進める。新しい兼任研究員が加わり、新しい観点による研究、新しい手法を用いた研究が可

能になったので、その点を生かして研究を展開する。 

 

＜今後期待される研究成果＞ 

 

 本研究は、動物の光に対する応答および温度環境への適応に関わる遺伝子メカニズムと

いう、生命科学だけでなく現代社会における重要なテーマに突破口を開くものである。線虫の

研究から過去８年間で 6 人のノーベル賞受賞者を輩出したように、生命の基本原理は、線
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虫・ホヤから人間まで高度に保存されている。例えば、人間と線虫では生体情報処理のしく

みの多くが類似しているため、人間の温度関連疾患の原因や温度適応の仕組みの解明に役

立つものと期待される。ゲノムプロジェクトが終了してから 10 年以上が経過するが、ゲノム中

には機能未知の遺伝子が多数存在するため、それらを同定し、それらの遺伝子がコードする

タンパク質の構造と機能を解析することで、環境適応の分子ネットワークの全貌解明につな

がると期待される。 

 

＜自己評価の実施結果及び対応状況＞ 

 活動年度ごとに研究所の活動状況と研究成果をまとめた年次報告書を作成し、兼任研究員・客員

特別研究員全員で自己評価を実施した。研究は当初の期待以上のペースで進展しているが、共同研

究の可視化の重要性が指摘された。プロジェクトにより整備された設備の使用頻度は高く、効果的

に使用されており、RA、PDの活動実績も研究成果に現れており、対費用効果も良好であると判断し

た。 

 また研究機関（甲南大学）においては、年次報告書を各部局に配布して、評価を仰ぐとともに、

部局長会議構成員が出席するフロンティア研究推進機構協議会において、研究代表者がプロジェク

トの進捗状況や成果発表状況を説明し、研究者、RA、PDの採用・更新の審議が行われている。これ

まで、特に問題点等の指摘はない。なお、年次報告書は、関連分野の国・公・私立大学等の研究機

関にも広く送付し、研究プロジェクトの活動状況の公表・可視化に努めている。 

 

＜外部（第三者）評価の実施結果及び対応状況＞ 
 本プロジェクトに関連する生命科学の各分野で顕著な研究業績があり、また組織運営にも豊富な

経験と高い識見をもつ学外の研究者３名からなる外部評価委員会による外部評価を実施している。

構想調書、研究テーマ調書、年次報告書等の関係資料をもとに評価が行われた結果、これまでの進

捗状況について、所内の連携がよく図られ、世界的にみても学術的価値の高いインパクトのある研

究成果が得られているとの評価を得た。また、大学院生やポスドクなどの若手研究者が活発に研究

を進める雰囲気が形成されていることについても高く評価された。 

 今後の期待として、生態レベルからのアプローチや PDの次のポジション取得などが挙げられてお

り、今年度以降の重要課題として取り組んでいく予定である。 

１２ キーワード（当該研究内容をよく表していると思われるものを８項目以内で記載してくださ

い。） 

（１）  環境応答           （２）   温度適応          （３）  光受容        

（４）  感覚器             （５）   シグナル伝達       （６）  統合生物学      

（７）  組織ネットワーク       （８）   脳・神経系         

 

１３ 研究発表の状況（研究論文等公表状況。印刷中も含む。） 

上記、１１(４)に記載した研究成果に対応するものには＊を付すこと。 
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Akane Ohta, Tomoyo Ujisawa, Satoru Sonoda, Misaki Okahata, Atsushi Kuhara: Neural 

mechanisms for memory-dependent temperature habituation in C. elegans. 新学術領域 記憶

ダイナミズム 班会議, 札幌 (2014.6) 

Atsushi Kuhara, Tomoyo Ujisawa, Akane Ohta: Temperature memory-based cold habituation 

in  C. elegans. 新学術領域 記憶ダイナミズム 班会議, 札幌 (2014.6) 

久原篤: 動物が温度を感じて適応するしくみ. 公開講座, 甲南大学 (2014.6) 

木下ゆかり，太田茜，宇多美里，久原篤: 線虫 C. elegans における温度応答の人工進化

と新規変異体の解析. 動物学会近畿支部会, 兵庫県立大学 (2014.5) 

宇多美里，宇治澤知代，石割友博，木村真衣，太田茜，久原篤: 線虫 C. elegans の温度

応答-適応における 3 量体 G タンパク質を介した情報伝達. 動物学会近畿支部会, 兵庫

県立大学 (2014.5) 

岡畑美咲，古川翔子，五百蔵誠，高垣菜式，太田茜，久原篤: 世界各地の線虫 C. elegans

の温度応答と記憶の多様性に関わる遺伝子 . 動物学会近畿支部会 , 兵庫県立大学 

(2014.5) 
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園田悟，太田茜，田中沙季，久原篤: 線虫 C. elegans の温度応答-適応の組織間ネットワ

ーク. 動物学会近畿支部会, 兵庫県立大学 (2014.5) 

岩田いづみ，本多大輔: ラビリンチュラ類（ストラメノパイル生物群）の遊走細胞の鞭

毛装置と着生過程の観察．第３回近畿植物学会講演会，大阪市立大学理学部附属植物

園，大阪府（2014.4） 

Okado, Y., Ueda, M., Honda, D., Hayashi, M., Taoka, Y.: Catalase activity of marine eukaryote 

of a thraustochytrid Aurantiochytrium limacinum strain mh0186. The 10th Asia-Pacific Marine 

Biotechnology Conference, Taipei, Taiwan (2014.5) 

Hidaka, K, Ueda, M., Honda, D., Hayashi, M., Taoka, Y.: Acid, bile and gastrointestinal 

juice-tolerance of marine eukaryotes. The 10th Asia-Pacific Marine Biotechnology Conference, 

Taipei, Taiwan (2014.5) 

Taoka, Y., Ueda, M., Honda, D., Hayashi, M.: Cultivation of oleaginous microorganisms, 

thraustochytrids and production of fatty acids using shochu distillery lees (shochu kasu). The 

10th Asia-Pacific Marine Biotechnology Conference, Taipei, Taiwan (2014.5) 

Ueda M., Doi K., Nakajima M., Honda D.: Ecological study of fungoid protists, 

thraustochytrids (Labyrinthulomycetes, stramenopiles). Joint Aquatic Sciences Meeting 2014, 

Portland, Oregon, USA (2014.5) 

Iwata, I., Honda, D.: Observation of the development of the bothrosome after zoospore 

settlement, which characterized the Labyrinthulomycetes (stramenopiles). Protist 2014, Banff, 

Canada (2014.8) 

岩田いづみ，本多大輔: 原生生物ラビリンチュラ類を特徴づけるボスロソームの形成過

程の観察．日本プランクトン学会大会，広島大学，東広島市（2014.9） 

上田真由美，𡈽井耕作，中嶋昌紀，本多大輔: 沿岸域の継続的な定点調査による菌様原

生生物ラビリンチュラ類の生態学的調査．環境微生物系学会合同大会 2014，浜松

（2014.10） 

浜本洋子，本多大輔: ラビリンチュラ類による珪藻 Skeletonema からの栄養摂取．日本

藻類学会第 39 回大会，九州大学箱崎キャンパス，福岡（2015.3） 

上田真由美，野村友佳，土井耕作，柿本結生，中嶋昌紀，本多大輔: ラビリンチュラ類

の定点調査から明らかになった系統群ごとの季節的消長と海洋生態系への影響．日本

藻類学会第 39 回大会，九州大学箱崎キャンパス，福岡（2015.3） 

𡈽井耕作，上田真由美，岩田いづみ，浜本洋子，本多大輔: 西表島で分離されたラビリ

ンチュラ類の季節による系統群の違い．日本藻類学会第 39 回大会，九州大学箱崎キャ

ンパス，福岡（2015.3） 

山崎孝史，大畑薫子，中村俊樹，渡辺洋平: 分子シャペロン ClpB の ATP の結合とその

加水分解におけるサブユニット間の協同性．第 14 回日本蛋白質科学会年会 ワークピ

ア横浜・横浜産貿ホールマリネリア (2014.6) 

内橋貴之，飯野亮太，渡辺洋平，野地博行，安藤敏夫: 高速原子間力顕微鏡によるリン

グ状 ATPase の協同的構造変化の観察．第 52 回日本生物物理学会年会，札幌コンベン

ションセンター (2014.9) 
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山崎孝史，小田彰克，野島達也，吉田賢右，渡辺洋平: 凝集体表面の状態と分子シャペ

ロンによる脱凝集効率との関係．第 87 回日本生化学会大会，国立京都国際会館 

(2014.10) 

中崎洋介，渡辺洋平: ClpB による ATP 加水分解非依存的な変性タンパク質の糸通し．

第 87 回日本生化学会大会，国立京都国際会館 (2014.10) 

青野壮馬，武田鋼二郎: 分裂酵母 Greatwall キナーゼ/エンドサルフィン経路の機能解

析．第 37 回日本分子生物学会年会．パシフィコ横浜，横浜 (2014.12) 

上野栞里，武田鋼二郎: 分裂酵母 G0 期におけるミトコンドリア機能維持に関わる新

規因子の探索．第 37 回日本分子生物学会年会．パシフィコ横浜，横浜 (2014.12) 

今井博之: 植物科学分野におけるスフィンゴ脂質研究の現状．第 56 回日本脂質生化学

会，東大阪（2014. 6） 

Hiroyuki Imai and Daiki Yanagawa: Detailed analyses of sphingolipids and their metabolite in 

Arabidopsis by LC-MS/MS. Metabolomics2014, Tsuruoka, Japan (2014. 6) 

Hironari Kuwahara, Mai Kori, Hiroyuki Imai: Overexpression of dihydrosphingosine 

4desaturase in Arabidopsis thaliana. 21st International Symposium on Plant Lipids 2014, 

Guelph, Canada (2014.7) 

Daiki Yanagawa, Naoko Shimada and Hiroyuki Imai: The involvement of an Arabidopsis LCB 

kinase gene (AtLCBK1) in sphingolipid metabolism. 21st International Symposium on Plant 

Lipids 2014, Guelph, Canada (2014.7) 

柳川大樹，今井博之: シロイヌナズナにおけるスフィンゴイド塩基リン酸の代謝経路と

生理機能．日本植物学会第 78 回大会，川崎（2014.9） 

柳川大樹，今井博之: アスペルギルス属糸状菌におけるセラミドモノヘキソシド分子種

の LC-MS/MS による測定．第 87 回日本生化学会大会，京都（2014.10） 

首藤賢史，今井博之: シロイヌナズナにおけるスフィンゴ脂質代謝に及ぼす D 型アミ

ノ酸の影響．第 27 回植物脂質シンポジウム，静岡（2014.11） 

桑原広成，郡麻衣，今井博之: 長鎖塩基 デサチュラーゼを過剰発現体させたシロイ

ヌナズナにおけるスフィンゴ脂質の解析．第 27 回植物脂質シンポジウム，静岡

（2014.11） 

柳川大樹，島田奈央子，今井博之: スフィンゴイド塩基１－リン酸の合成・分解系経路

が及ぼすスフィンゴ脂質代謝動態の影響．第 27 回植物脂質シンポジウム，静岡

（2014.11） 

柳川大樹，木下幹朗，大西正男，今井博之: 柑橘類の搾汁残渣に含まれるグルコシルセ

ラミド分子種の LC-MS/MS による分析（温州ミカンと柚子について）．日本農芸化学会

2015 年度大会，岡山（2015.3） 

Yosvany López and Kenta Nakai: Structural Promoter Features of Antenna-Expressed Genes 

Suggest Conservation across the Drosophila lineage. 21st East Asia Joint Symposium, 

Sungkyunkwan University, Seoul, Korea (July 16-19, 2014) 

Kenta Nakai: Deciphering the common architectures of cis-regulatory regions for co-expressed 

genes and their intermediary gene regulatory networks. 21st East Asia Joint Symposium, 
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Sungkyunkwan University, Seoul, Korea (July 16-19, 2014) 

Ashwini Patil and Kenta Nakai: TimeXNet :Identifying active gene sub-networks using 

time-course gene expression profiles. Asia Pacific Bioinformatics Network Thirteenth 

International Conference on Bioinformatics (InCoB2014), Novotel Sydney Brighton Beach, 

Sydney, Australia (July 31- Aug 2, 2014) 

Jonghun Lee and Kenta Nakai: Classification on genes causing brain maturing. The 3rd Joint 

Conference on Informatics in Biology, 第 3 回生命医薬情報学連合大会(IIBMP2014), 仙台

国際センター, 仙台 (2014.10) 

Ashwini Patil and Kenta Nakai: Identifying active gene sub-networks from time-course gene 

expression profiles using TimeXNet. 第 3 回生命医薬情報学連合大会(IIBMP2014), 仙台国

際センター, 仙台 (2014.10) 

橫森類, 島井光太郎, 西辻光希, 鈴木穣, 日下部岳広, 中井謙太: カタユウレイボヤに

おける転写開始点の網羅的同定とプロモータ解析. ホヤ研究会 2014, 筑波大学東京キ

ャンパス, 東京（2014.10） 

橫森類, 島井光太郎, 西辻光希, 鈴木穣, 日下部岳広, 中井謙太: 計算機を用いた脊索

動物カタユウレイボヤにおける組織特異的シス調節配列の同定. 第 37 回日本分子生物

学学会年会, パシフィコ横浜, 横浜（2014.11） 

Ashwini Patil and Kenta Nakai: Identifying active gene sub-networks from time-course gene 

expression profiles using TimeXNet. GIW/ISCB-Asia 2014, Plaza Heisei (Tokyo International 

Exchange Center), Tokyo (2014.12) 

Yosvany López, Alexis Vandenbon and Kenta Nakai: A Set of Structual Features Defines the 

Cis-Regulatory Modules of Antena-Expressed Genes in Drosophila melanogaster. 

GIW/ISCB-Asia 2014, Plaza Heisei (Tokyo International Exchange Center), Tokyo (2014.12) 

Kenta Nakai: Understanding/Predicting Biological Functions Using Computers: An 

Introduction to Bioinformatics. Invited Talk: awarded the title of a Professor Emeritus, 

Shenyang Medical College, Shenyang China (2014.12) 

中井謙太: iPS 細胞や再生医療研究を加速するための情報共有. シリーズ「薬づくりの新

しい R&D モデルを探る」 第 6 回「トランスレーショナルリサーチを加速する〜研究

者の視点から」, 東京大学医科学研究所 講堂, 東京（2015.1） 

中井謙太: iPS 細胞や再生医療研究を加速するための情報共有システム. iPS 細胞ビジネ

ス協議会 第 13 回情報交換会, 京都リサーチパーク, 京都（2015.1） 

Také Kusakabe: Ciona and medaka as model organisms for studying neural development and 

function. Seminar at Department of Molecular & Cell Biology, University of California, 

Berkeley, CA, USA (2014.8) 

日下部岳広: 脊索動物ホヤの神経系の発生と機能 −動物１個体の神経回路の完全解明

をめざして−. 神戸大学大学院理学研究科学術講演会，神戸（2014.6） 

向恵実，日下部岳広: カタユウレイボヤ Hedgehog 遺伝子の神経索特異的発現に必要な

シス調節領域の解析．日本動物学会第 85 回大会，仙台（2014.9） 

長谷川裕一，島井光太郎，向恵実，大道裕，西辻光希，日下部岳広: カタユウレイボヤ
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幼生における Pax2/5/8 発現細胞の同定．日本動物学会第 85 回大会，仙台（2014.9） 

細川恵梨華，赤澤菜摘，柏木洋貴，大道裕，久原篤，本多大輔，日下部岳広: メダカ視

細胞の形態多様性を生み出す要因の検討．日本動物学会第 85 回大会，仙台（2014.9） 

堀江健生，大倉正道，日下部岳広，中井淳一，中川将司: ホヤ幼生の遊泳運動神経回路

の構造と生理機能の解析．日本動物学会第 85 回大会 シンポジウム「海産無脊椎動物

－生命情報の宝の山 II－」，仙台（2014.9） 

長谷川裕一，島井光太郎，向恵実，大道裕，西辻光希，日下部岳広: ホヤ中枢神経系の

前後および背腹パターンの進化的考察．ホヤ研究会 2014，東京（2014.10） 

細川恵梨華，赤澤菜摘，柏木洋貴，大道裕，久原篤，本多大輔，日下部岳広: オプシン

がメダカ視細胞の形態多様性に及ぼす影響の解析．第 37 回日本分子生物学会年会，横

浜（2014.11） 

向恵実，日下部岳広: カタユウレイボヤヘッジホッグ遺伝子 Ci-hh2 の中枢神経系にお

ける発現に必要なシス調節領域の解析．第 37 回日本分子生物学会年会，横浜（2014.11） 

柏木洋貴，細川恵梨華，島井光太郎，本多大輔，日下部岳広: レポーター遺伝子を用い

た透過型電子顕微鏡によるホヤ神経系細胞の特異的な可視化．第 37 回日本分子生物学

会年会，横浜（2014.11） 

入江直樹，consortium Joint turtle genomes，Philipp Khaitovich，Song Guo，Haiyang Hu，

倉谷滋，Jr-Kai Yu-Sky，笹川洋平，島井光太郎，日下部岳広，Fang Li，Shiping Liu，Guojie 

Zhang: 動物進化と個体発生の統合的理解に向けて．第 37 回日本分子生物学会年会，横

浜（2014.11） 

平誠司，藤原真人，中村翔一，小林悟，向正則: ショウジョウバエ母性因子 Mamo によ

る PGC 中における生殖細胞性遺伝子の発現制御．日本動物学会第 85 回大会，仙台 

(2014. 9) 

藤原真人，平誠司，中村翔一，小林悟，向正則: CRISPR/Cas9 システムを用いたショウ

ジョウバエ vas 遺伝子座改変の試み．日本動物学会第 85 回大会．仙台 (2014. 9) 

向正則，平誠司，中村翔一，小林悟，向正則: ショウジョウバエ生殖細胞発生過程にお

ける減数分裂関連タンパク質 C(3)G の発現．日本動物学会第 85 回大会，仙台 (2014. 9) 

平誠司，藤原真人，中村翔一，小林悟，向正則: ショウジョウバエ母性因子 Mamo の標

的となる減数分裂関連遺伝子の探索．第 37 回日本分子生物学会年会，横浜 (2014. 11) 

向正則，平誠司，中村翔一: ショウジョウバエ胚発生過程における減数分裂関連タンパ

ク質 C(3)G の発現とその機能解析．第 37 回日本分子生物学会年会，横浜 (2014. 11) 

藤原真人，平誠司，中村翔一，小林悟，向正則: ショウジョウバエ vasa 遺伝子座の MZD

結合配列の性質．第 37 回日本分子生物学会年会，横浜 (2014. 11) 

Junji Watanabe: Environmentally Responsive Biointerface by Dynamic Molecular Motion of 

Amorphous Polymer. IUPAC MACRO2014, Chiang Mai, Thailand (2014.7) 

Kyohei Nitta, Atsushi Kimoto, Junji Watanabe, Yoshiyuki Ikeda: Synthesis and Swelling 

Behavior of Hydrogel Having Poly(trimethylene carbonate) Oligo Segment. IUPAC 

MACRO2014, Chiang Mai, Thailand (2014.7) 
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Kyohei Nitta, Atsushi Kimoto, Junji Watanabe, Yoshiyuki Ikeda: Selective Molecular 

Incorporation by Graft Gel Having Poly(trimethylene carbonate). IUMRS–ICA 2014, Fukuoka, 

Japan (2014.8) 

新田恭平，木本篤志，渡邉順司，池田能幸: ポリ(トリメチレンカーボネート)のオリゴ

鎖を導入した高分子のゲル形成能．第63回高分子学会年次大会，名古屋国際会議場，

名古屋 (2014.5) 

大中賢人，木本篤志，渡邉順司，池田能幸: ポリ(オキサゾリン)を用いた両親媒性ジブ

ロック共重合体の創製と表面特性の解析．第63回高分子学会年次大会，名古屋国際会

議場，名古屋 (2014.5) 

前野雄大，木本篤志，渡邉順司，池田能幸: ポリマーブレンドによる非対称多孔質膜の

創製と分子透過性．第 60 回高分子研究発表会［神戸］，兵庫県民会館，神戸 (2014.7) 

大中賢人，木本篤志，渡邉順司，池田能幸: ポリ(オキサゾリン)を有する両親媒性ジブ

ロック共重合体を用いた環境応答性を示す膜の特性解析．第 63 回高分子討論会，長崎

大学，長崎 (2014.9) 

八上航，木本篤志，渡邉順司，池田能幸: 湿潤環境下で形成したマイクロパターン構造

と親水鎖の表面偏析が濡れ性に与える影響．第 63 回高分子討論会，長崎大学，長崎 

(2014.9) 

新田恭平，木本篤志，渡邉順司，池田能幸: 能動的な分子の取り込み機能をもつソフト

マテリアルの創製．第 63 回高分子討論会，長崎大学，長崎 (2014.9) 

久原篤，宇治澤知代，太田茜: 線虫から探る温度応答と記憶のエッセンス. 日本動物学

会近畿支部秋季講演会 / 統合ニューロバイオロジー研究所第 3 回シンポジウム, 神戸 

(2015.12) 

高垣菜式、坂井詩織、太田茜、久原篤: 線虫 C.elegans を用いた温度馴化の可塑性に関

わる分子の単離. 第 38 回日本分子生物学会年会、第 88 回日本生化学会大会 合同大会, 

神戸 (2015.12) 

岡畑美咲，太田茜，水口洋平，豊田敦，久原篤: 線虫 C. elegans の温度馴化の多様性に

関わる遺伝子のマッピング. 第 38 回日本分子生物学会年会、第 88 回日本生化学会大会 

合同大会, 神戸 (2015.12) 

五百藏誠，太田茜，井上朋香，久原篤: 線虫 C.elegans の温度受容ニューロンにおける

温度メモリーの解析. 第 38 回日本分子生物学会年会、第 88 回日本生化学会大会 合同

大会, 神戸 (2015.12) 

園田悟，太田茜，宇治澤知代，圓尾綾菜，久原篤: 線虫 C. elgans において精子が温度

受容ニューロンをフィードバック制御する. 第 38 回日本分子生物学会年会、第 88 回日

本生化学会大会 合同大会, 神戸 (2015.12) 

宇治澤知代, 宇多美里，井伊辰也，井伊美紀，太田茜，久原篤: 温度適応における温度

受容ニューロンと下流組織の分子制御機構. 第 38 回日本分子生物学会年会、第 88 回日

本生化学会大会 合同大会, 神戸 (2015.12) 

大西康平，三浦徹，宇治澤知代，宇多美里，太田茜，久原篤: 線虫の温度適応に関わる

GPCR 型の温度受容体のスクリーニング. 第 38 回日本分子生物学会年会、第 88 回日本



（様式１） 

 

法人番号 281006 

プロジェクト番号 S1311047 

 

生化学会大会 合同大会, 神戸 (2015.12) 

井上朋香，五百藏誠，久原篤, 太田茜: Neural circuit of CREB facilitating temperature 

acclimation in C. elegans. 第 38 回日本分子生物学会年会、第 88 回日本生化学会大会 合

同大会, 神戸 (2015.12) 

Natsune Takagaki, Shiori Sakai, Yohei Minakuchi, Atsushi Toyoda, Akane Ohta, Atsushi 

kuhara: Genetic analysis of cold acclimation system and its plasticity in C. elegans. CompBiol 

2015, 広島 (2015.12) 

Misaki Okahata, Akane Ohta, Yohei Minakuchi, Atsushi Toyoda, Atsushi Kuhara: 

Polymorphism in the genes responsible for cold acclimation in C. elegans. CompBiol 2015, 広

島 (2015.12) 

Makoto Ioroi, Akane Ohta, Tomoka Inoue and Atushi Kuhara: CREB regulates plasticity of 

temperature response in thermo-sensoryneuron of C. elegans. CompBiol 2015, 広島 (2015.12) 

Ayana Maruo, Akane Ohta, Atsushi Kuhara: Transriptome analysis of single temperature 

sensing neuron that regulates temperature acclimation in C. elegans. CompBiol 2015, 広島 

(2015.12) 

Atsushi Kuhara & Akane Ohta: Temperature memory for cold acclimation of C. elegans. 文部

科学省 新学術領域「記憶ダイナミズム」班会議, 京都 (2015.11) 

Akane Ohta, Makoto Ioroi, Tomoka Inoue, Ayana Maruo, Atsushi Kuhara: Memory 

replacement of temperature experience-linked temperature acclimation in C. elegans. 文部科

学省 新学術領域「記憶ダイナミズム」班会議, 京都 (2015.11) 

久原篤，宇治澤知代，太田茜: Regulatory system for temperature response in nematode C. 

elegans. 日本動物学会第 86 回大会 ホメオスタシスバイオロジーシンポジウム, 新潟 

(2015.9) 

Tomoyo Ujisawa, Kohei Ohnishi, Tohru Miura, Akane Ohta, Atsushi Kuhara: Temperature 

experience-dependent cold acclimation in nematode C. elegans. 第 53 回日本生物物理学会年

会, 金沢 (2015.9) 

岡畑美咲，太田茜，水口洋平，豊田敦，久原篤: 線虫 C.elegans 多型株が示す温度馴化

の多様性の遺伝学的解析. 文部科学省 新学術領域「ゲノム支援」拡大班会議, 神戸 

(2015.8) 

圓尾綾菜，太田茜，久原篤: 温度馴化メモリーの分子機構解明を目的とした１対の感覚

ニューロンの RNA-Seq 解析. 文部科学省 新学術領域「ゲノム支援」拡大班会議, 神戸 

(2015.8) 

Atsushi Kuhara, Tomoyo Ujisawa, Tohru Miura, Misato Uda, Akane Ohta: Temperature 

experience-dependent cold habituation in C. elegans. 第 38 回日本神経科学大会, 神戸 

(2015.7) 

Akane Ohta, Makoto Ioroi, Natsune Takagaki, Atsushi Kuhara: Temperature experience-linked 

cold tolerance in C. elegans is controlled by CREB. 第 38 回日本神経科学大会, 神戸 

(2015.7) 

Satoru Sonoda, Saki Taknaka, Tomoyo Ujisawa, Akane Ohta, Atsushi Kuhara: Tissues 
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networks underlying cold habituation in C. elegans. 第 38 回日本神経科学大会, 神戸 

(2015.7) 

Misaki Okahata, Akane Ohta, Yohei Minakuchi, Atsushi Toyoda, Atsushi Kuhara: Natural 

variation underlying temperature habituation speed in C. elegans. 第 38 回日本神経科学大会, 

神戸 (2015.7) 

Natsune Takagaki, Shiori Sakai, Akane Ohta, Atsushi Kuhara: Exploring molecular system 

underlying plasticity of cold acclimation of C. elegans. 第 38 回日本神経科学大会, 神戸 

(2015.7) 

Makoto Ioroi, Akane Ohta, Tomoka Inoue, Shiori Sakai, Atsushi Kuhara: Temperature memory 

for cold acclimation in nervous system of C. elegans. 第 38 回日本神経科学大会, 神戸 

(2015.7) 

Satoru Sonoda, Tomoyo Ujisawa, Akane Ohta, Atsushi Kuhara: Cold habituation is regulated 

by the tissue network including neuron and sperm. 20th C. elegans International meeting, Los 

Angels (2015.6) 

Misaki Okahata, Akane Ohta, Yohei Minakuchi, Atsushi Toyoda, Atsushi Kuhara: Genetic 

analysis of natural variations for cold habituation in C. elegans. 20th C. elegans International 

meeting, Los Angels (2015.6) 

Akane Ohta, Makoto Ioroi, Natsune Takagaki, Atsushi Kuhara: CREB facilitates a replacement 

of temperature experience-linked cold tolerance. 20th C. elegans International meeting, Los 

Angels (2015.6) 

Natsune Takagaki, Tomohiro Ishiwari, Akane Ohta, Atsushi Kuhara: Plasticity of cold 

habituation and isolation of genes involved in temperature experience storage. 20th C. elegans 

International meeting, Los Angels (2015.6) 

五百藏誠，太田茜，高垣菜式，井上朋香，坂井詩織，久原篤: カルシウムイメージング

を用いた線虫における温度適応メモリーの解析. バイオイメージ・インフォマティクス

ワークショップ，九州大学 (2015.6) 

高垣菜式，坂井詩織，太田茜，久原篤: 線虫 C.elegans において低温馴化の可塑性に関

わる分子の単離. 日本動物学会近畿支部研究発表会, 奈良女子大 (2015.5) 

岡畑美咲，太田茜，久原篤: 世界各地の線虫 C. elegans の温度適応スピードの多様性に

関わる遺伝子. 日本動物学会近畿支部研究発表会, 奈良女子大学 (2015.5) 

五百藏誠，太田茜，井上朋香，坂井詩織，久原篤: 線虫 C. elegans における温度メモリ

ーをつかさどる神経細胞. 日本動物学会近畿支部研究発表会, 奈良女子大学 (2015.5) 

太田茜: シンプルな動物を用いた新規サーモセンサー分子の網羅的スクリーニング . 

ひょうご科学技術協会, 神戸 (2015.5) 

上田真由美，野村友佳，土井耕作，柿本結生，中嶋昌紀，本多大輔: ラビリンチュラ類

の定点調査から明らかになった系統群ごとの季節的消長と海洋生態系への影響．日本

藻類学会，九州大学，福岡市（2015. 3） 

𡈽井耕作，上田真由美，岩田いづみ，浜本洋子，本多大輔: 西表島で分離されたラビリ

ンチュラ類の季節による系統群の違い．日本藻類学会，九州大学，福岡市（2015. 3） 
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浜本洋子，本多大輔: ラビリンチュラ類の珪藻を対象とした栄養摂取．マリンバイオテ

クノロジー学会，東京海洋大学，品川（2015. 5） 

上田真由美，野村友佳，土井耕作，中嶋昌紀，本多大輔: ラビリンチュラ類の海洋生態

系における役割．マリンバイオテクノロジー学会，東京海洋大学，品川（2015. 5） 

本多大輔，上田真由美: ラビリンチュラ類の多様性と生態学的役割．ラビリンチュラ・

シンポジウム，日本科学未来館，台場（2015. 7） 

河地正伸，本多大輔，彼谷邦光，石田健一郎，水間洋，河野重行，菊地淳，鈴木健吾，

石原賢司: 未利用藻類の高度利用を基盤とする培養型次世代水産業の創出に向けた研

究開発．ラビリンチュラ・シンポジウム，日本科学未来館，台場（2015. 7） 

上田真由美，野村友佳，土井耕作，中嶋昌紀，本多大輔: ヤブレツボカビ類の海洋生態

系における影響力と系統群ごとの季節変動．ラビリンチュラ・シンポジウム，日本科

学未来館，台場（2015. 7） 

𡈽井耕作，上田真由美，本多大輔: オーランチオキトリウム属における種の分類．ラビ

リンチュラ・シンポジウム，日本科学未来館，台場（2015. 7） 

岩田いづみ，木村圭，外丸裕司，本村泰三，本多大輔: 遊走細胞着生時における形態変

化の観察 －ボスロソームの形成過程について－．ラビリンチュラ・シンポジウム，

日本科学未来館，台場（2015. 7） 

浜本洋子，本多大輔: ラビリンチュラ類による珪藻に対する捕食性．ラビリンチュラ・

シンポジウム，日本科学未来館，台場（2015. 7） 

持永聖也，合田初美，濱口理恵，石橋洋平，林雅弘，本多大輔，沖野望，伊東信: ラビ

リンチュラ類の高度不飽和脂肪酸合成酵素の網羅的クローニング．ラビリンチュラ・

シンポジウム，日本科学未来館，台場（2015. 7） 

岩田いづみ，木村圭，外丸裕司，本村泰三，本多大輔: 原生生物ラビリンチュラ類を特

徴付けるボスロソームの形成過程とアクチンの局在の変化の観察．日本プランクトン

学会，北海道大学，札幌（2015. 9） 

Daiske Honda, Mayumi Ueda: <Keynote Lecture> Ecological investigation of thraustochytrids 

(Labyrinthulomycetes, Stramenopiles). Asian Mycological Congress 2015. Goa, India (2015, 

10) 

Kosaku Doi, Mayumi Ueda, Seshagiri Raghukumar, Chandralata Raghukumar, Daiske Honda: 

Taxonomy and phylogeny of the genus Aurantiochytrium (Labyrinthulomycetes, stramenopiles. 

Asian Mycological Congress 2015. Goa, India (2015, 10) 

Yoko Hamamoto, Daiske Honda: The assimilation from diatoms by thraustochytrids. Asian 

Mycological Congress 2015. Goa, India (2015, 10) 

Izumi Iwata, Daiske Honda: Observation of the development of the bothrosome after zoospore 

settlement, which characterized the labyrinthulomycetes (Stramenopiles). Asian Mycological 

Congress 2015. Goa, India (2015, 10) 

合田初美, 持永聖也, 濱口理恵, 坂口圭史, 石橋洋平, 関口峻允, 石渡夕子, 沖田裕司, 

沖野望, 本多大輔, 林雅弘, 伊東信: ラビリンチュラ類の III 型 PUFA 合成システムの発

見とそれを用いたエイコサペンタエン酸、アラキドン酸、n-3 ドコサヘキサエン酸の生
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産．BMB2015（第 38 回日本分子生物学会年会、第 88 回日本生化学会大会 合同大会），

神戸ポートアイランド，神戸（2015. 12） 

岩田いづみ，木村圭，外丸裕司，本村泰三，小池香苗，小池一彦，本多大輔: ラビリン

チュラ類を特徴付けるボスロソームの形成過程におけるアクチンの局在の変化の観

察．日本藻類学会，日本歯科大学，東京（2016. 3） 

高橋和也，𡈽井耕作，岩田いづみ，浜本洋子，石橋真由，秋山達哉，伊野部真緒，佐

藤正和，池田啓二，河地正伸，本多大輔: 西表島を対象としたラビリンチュラ類の分離

法検討と増殖評価．日本藻類学会，日本歯科大学，東京（2016. 3） 

浜本洋子，本多大輔: ラビリンチュラ類Aplanochytriumの珪藻からの寄生的な栄養摂取．

日本藻類学会，日本歯科大学，東京（2016. 3） 

合田初美，持永聖也，濱口理恵，坂口圭史，石橋洋平，関口峻允，石渡夕子，沖田裕

司，沖野望，本多大輔，林雅弘，伊東信: ラビリンチュラ類の新規高度不飽和脂肪酸合

成システムを利用したエイコサペンタエン酸 (EPA) の生産．日本農芸化学会，札幌

（2016. 3） 

山崎孝史, 小田彰克, 野島達也, 吉田賢右, 渡辺洋平: 凝集体表面の状態と分子シャペ

ロン ClpB-DnaK システムによる脱凝集効率との関連 第 15 回日本蛋白質科学会年会 

あわぎんホール (2015.6) 

林清夏, 鍵井桂, 中崎洋介, 渡辺洋平: DnaK-ClpB 融合タンパク質の脱凝集活性 第 15

回日本蛋白質科学会年会 あわぎんホール (2015.6) 

内橋貴之, 渡辺洋平, 飯野亮太, 安藤敏夫: 高速 AFM で明らかにする分子シャペロン

ClpB の柔らかさと機能 第 53 回日本生物物理学会年会 金沢大学 角間キャンパス 

自然科学本館 (2015.9) 

渡辺洋平, 内橋貴之, 安藤敏夫, 飯野亮太, 山崎孝史, 中崎洋介, 林清夏: ClpB-DnaK 脱

凝集シャペロンに見られる、自己集合・自己組織化による機能獲得 第 38 回日本分子

生物学会年会・第 88 回日本生化学会大会 合同大会 神戸ポートアイランド (2015.12) 

青野壮馬，渡辺洋平，持田悟，武田鋼二郎:分裂酵母 Ppk18-Mug134 経路は G0 期への進

入と維持に必要である．酵母遺伝学フォーラム第４８回研究報告会，広島（2015.9) 

武田鋼二郎，石井眞弘，Caroline Starzynski, 森礼郁，柳田充弘:分裂酵母の細胞増殖の呼

吸依存性を規定するグルコース濃度の閾値．酵母遺伝学フォーラム第４８回研究報告

会，広島（2015.9) 

斎藤成昭，増田史恵，森礼郁，副島朗子，上原理沙，石井眞弘，武田鋼二郎，柳田充

弘:グルコース制限に対する細胞応答:CaMKK および TORC2 シグナル経路を介したグ

ルコーストランスポーターの機能制御．BMB2015，神戸(2015.12) 

鈴木奈津美，岸本卓也，武田鋼二郎:分裂酵母 26S プロテアソームβ5 サブユニットの

高温感受性変異と遺伝学的相互作用する Ecl1 ファミリータンパク質．BMB2015，神戸

(2015.12) 

石井眞弘，増田史恵，森礼郁，斎藤成昭，柳田充弘，武田鋼二郎:グルコース制限は分

裂酵母の一過的な細胞周期停止と呼吸依存的増殖を引き起こす．BMB2015，神戸

(2015.12) 
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青野壮馬，渡辺洋平，持田悟，武田鋼二郎:分裂酵母 Ppk18-Mug134 経路による PP2A
B55

の活性低下は G0 期への進入と維持に必要である．BMB2015，神戸(2015.12) 

上野栞里，武田鋼二郎:分裂酵母G0気維持に関わるRING fingerタンパク質 Pqr1の研究．

BMB2015，神戸(2015.12) 

柳川大樹, 今井博之：LCB キナーゼ(LCBK1)はフモニシン誘導の細胞死を制御する. 

第 57 回日本脂質生化学会, 東京（2015, 5） 

柳川大樹, 今井博之：シロイヌナズナのスフィンゴイド 1－リン酸の代謝動態に及ぼ

すフモニシン B1の影響. 第 28 回植物脂質シンポジウム, 東京（2015, 9） 

木塚千尋, 澤口桃子, 柳川大樹, 今井博之：植物におけるグリコシルイノシトールホ

スホセラミド(GIPC)のLC-MS/MSによる測定. 第88回日本生化学会大会, 神戸（2015, 

12） 

Akane Kakutani, Daiki Yanagawa, and Hiroyuki Imai: Immunological analysis of a long-chain 

base kinase (LCBK1) in Arabidopsis. 6th Asian Symposium on Plant Lipids, National 

University of Singapore, Singapore (2015, 12) 

Yu Yoshimoto, Daiki Yanagawa and Hiroyuki Imai: Analysis of molecular species of 

glucosylceramides from citrus fruits by LC-MS/MS. 6th Asian Symposium on Plant Lipids, 

National University of Singapore, Singapore (2015, 12) 

Daiki Yanagawa and Hiroyuki Imai: Role of long-chain base kinase in the maintenance of 

sphingolipid metabolites when Arabidopsis leaves are treated with fumonisin B1. 6th Asian 

Symposium on Plant Lipids, National University of Singapore, Singapore (2015, 12) 

柳川大樹, 今井博之：シロイヌナズナの長鎖塩基 1－リン酸代謝における長鎖塩基キ

ナーゼ(LCBK1)の役割. 第 57 回日本植物生理学会年会, 盛岡（2016, 3） 

Basha Gutierrez Josep, Martin Frith, Kenta Nakai: A genetic algorithm for motif finding based 

on statistical significance, IWBBIO2015,15th - 17th April 2015, Granada, Spain. 

Ashwini Patil and Kenta Nakai: Identification of pathogen-specific response pathways in 

activated immune cells using a systems biology approach, The Biology of Genomics,5th – 9th 

May,2015, Cold Spring Harbor, USA. 

中井謙太：情報共有型再生医療研究の夜明け、第 38 回分子生物学会ワークショップ（座

長）、神戸（2015.12） 

朴聖俊，中井謙太：多施設培養幹細胞のトランスクリプトーム比較解析、第 38 回分子

生物学会ワークショップ、神戸（2015.12） 

Kotaro Shimai, Takeo Horie, Rui Yokomori, Koki Nishitsuji, Kenta Nakai, Takehiro G. 

Kusakabe: Piwi and neuronal differentiation in the ascidian central nervous system. 8th 

International Tunicate Meeting（Aomori, Japan）2015 年 7 月 14 日（口頭） 

Megumi Mukai, Yuichi Hasegawa, Haruka Sugimoto, Kotaro Shimai, Takehiro G. Kusakabe: 

Regulation of a hedgehog gene in the central nervous system of Ciona intestinalis. 7th 

International Tunicate Meeting（Aomori, Japan）2015 年 7 月 14〜17 日（ポスター） 

Yuichi Hasegawa, Kotaro Shimai, Megumi Mukai, Yutaka Daido, Koki Nishitsuji, Takehiro G. 

Kusakabe: Regional homology of the central nervous system between ascidians and 
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vertebrates: insights from Pax2/5/8 paralogs. 8th International Tunicate Meeting（Aomori, 

Japan）2015 年 7 月 14〜17 日（ポスター） 

Erika Hosokawa, Hiroki Kashiwagi, Kotaro Shimai, Daiske Honda, Takehiro G. Kusakabe: 

Electron microscopic visualization of neural circuits in the ascidian nervous system using 

molecular markers and genetically encoded tags. 8th International Tunicate Meeting（Aomori, 

Japan）2015 年 7 月 14〜17 日（ポスター） 

Takeo Horie, Masamichi Ohkura, Yasunori Sasakura, Takehiro G. Kusakabe, Junichi Nakai, 

Michael S. Levine, Masashi Nakagawa: Structural and physiological analyses of a neural circuit 

for swimming locomotion of the Ciona intestinalis larva. 8th International Tunicate Meeting

（Aomori, Japan）2015 年 7 月 14 日（口頭） 

Kotaro Shimai, Takeo Horie, Rui Yokomori, Koki Nishitsuji, Maki Shirae-Kurabayashi, Akira 

Nakamura, Rie Kusakabe, Kunio Inoue, Kenta Nakai, Takehiro G. Kusakabe: A role of Piwi in 

development of the ascidian central nervous system. 第 38 回日本神経科学大会（神戸）2015

年 7 月 30 日（口頭） 

Yuichi Hasegawa, Kotaro Shimai, Megumi Mukai, Yutaka Daido, Koki Nishitsuji, Takehiro G. 

Kusakabe: Expression of the Pax2/5/8 genes delineates antero-posterior and dorso-ventral 

domains of the central nervous systems of the ascidian larva. 第 38 回日本神経科学大会（神

戸）2015 年 7 月 28 日（ポスター） 

Erika Hosokawa, Natsumi Akazawa, Hiroki Kashiwagi, Yutaka Daido, Atsushi Kuhara, Daiske 

Honda, Takehiro G. Kusakabe: Studies on retinal photoreceptor cells in medaka as a model for 

studying mechanisms generating morphological diversity of neuronal cells. 第 38 回日本神経

科学大会（神戸）2015 年 7 月 29 日（ポスター） 

Kotaro Shimai, Takeo Horie, Rui Yokomori, Koki Nishitsuji, Kenta Nakai, Takehiro G. 

Kusakabe: Piwi plays a role in regulating cell differentiation in the ascidian central nervous 

system. 第 36 回日本発生生物学会年会（つくば）2015 年 6 月 4 日（口頭） 

Yuichi Hasegawa, Kotaro Shimai, Megumi Mukai, Yutaka Daido, Koki Nishitsuji, Takehiro G. 

Kusakabe: Identification and developmental fates of Pax2/5/8-expressing cells in Ciona 

intestinalis. 第 36 回日本発生生物学会年会（つくば）2015 年 6 月 3〜4 日（ポスター） 

Erika Hosokawa, Natsumi Akazawa, Hiroki Kashiwagi, Yutaka Daido, Atsushi Kuhara, Daiske 

Honda, Takehiro G. Kusakabe: On the mechanisms that generate morphological diversity of 

retinal photoreceptor cells: possible contribution of opsin subtypes. 第 36 回日本発生生物学

会年会（つくば）2015 年 6 月 3〜4 日（ポスター） 

長谷川裕一，島井光太郎，向恵実，大道裕，西辻光希，日下部岳広：カタユウレイボ

ヤにおける Pax2/5/8 発現細胞の発生運命．第 38 回日本分子生物学会年会、第 88 回日

本生化学会大会 合同大会（神戸）2015 年 12 月 3 日（ポスター） 

細川恵梨華、大道裕、柏木洋貴、赤澤菜摘、佐々木奨太、久原篤、本多大輔、日下部

岳広：メダカ視細胞の形態多様性の解析および視細胞形態とオプシンアイソフォーム

の関係性．第 38 回日本分子生物学会年会、第 88 回日本生化学会大会 合同大会（神戸）

2015 年 12 月 1 日（ポスター） 

入江直樹，Song Guo，Haiyang Hu，島井光太郎，Fang Li，Guojie Zhang，倉谷滋，Shiping 
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Liu，Jr-Kai Yu，笹川洋平，日下部岳広，Philipp Khaitovich：発生システムが動物ボディ

プラン進化を制約している可能性．第 38 回日本分子生物学会年会、第 88 回日本生化

学会大会 合同大会（神戸）2015 年 12 月 3 日（口頭） 

島井光太郎：発生における小分子 RNA 経路の役割．日本動物学会第 86 回大会関連集

会 第 35 回ホヤの生物学談話会（新潟）2015 年 9 月 17 日（口頭） 

野村拓也，島井光太郎，日下部岳広，小笠原道生：カタユウレイボヤ幼生の後咽頭領

域における遺伝子発現．日本動物学会第 86 回大会（新潟）2015 年 9 月 17 日（口頭） 

長谷川裕一，島井光太郎，向恵実，大道裕，西辻光希，日下部岳広：ホヤ中枢神経系

における Pax2/5/8 遺伝子の役割．日本動物学会第 86 回大会（新潟）2015 年 9 月 17 日

（口頭） 

小島慧一，山下高廣，今元泰，日下部岳広，津田基之，七田芳則：ホヤオプシン１

（Ci-opsin1）の分子特性の解析．日本動物学会第 86 回大会（新潟）2015 年 9 月 19 日

（口頭） 

細川恵梨華，大道裕，柏木洋貴，赤澤菜摘，佐々木奨太，久原篤，本多大輔，日下部

岳広：メダカ視細胞の形態多様性を生み出す要因の検討 III．日本動物学会第 86 回大

会（新潟）2015 年 9 月 19 日（口頭） 

Shota Sasaki, Yutaka Daido, Takehiro G. Kusakabe: Targeted disruption of a skeletal muscle 

actin gene by the CRISPR/Cas9 system in medaka. 第 21 回小型魚類研究会（吹田）2015 年

9 月 19 日（ポスター） 

Erika Hosokawa, Yutaka Daido, Hiroki Kashiwagi, Natsumi Akazawa, Shota Sasaki, Atsushi 

Kuhara, Daiske Honda, Takehiro G. Kusakabe: A possible role of opsin isoforms in the 

morphological diversity of retinal photoreceptor cells in medaka. 第 21 回小型魚類研究会（吹

田）2015 年 9 月 19 日（ポスター） 

島井光太郎，堀江健生，横森類，西辻光希，中井謙太，日下部岳広：ホヤ中枢神経系

における Piwi の役割．RNA フロンティアミーティング 2015（山形・蔵王）2015 年 12

月 9 日（口頭） 

中村翔一，塩田孝祐，小林悟，佐藤昌直，向正則: ショウジョウバエ母性因子 Mamo

と遺伝学的に相互作用する因子の解析．日本動物学会第 86 回大会，新潟 (2015. 9) 

向正則，平誠司，藤原真人，中村翔一，辻拓真，宮形奈紗，小林悟: ショウジョウバエ

母性因子Mamoによる vasa遺伝子の発現活性化機構の解析．日本動物学会第 86回大会，

新潟 (2015. 9) 

中村翔一，塩田孝祐，小林悟，佐藤昌直，向正則: ショウジョウバエ母性因子 Mamo

と遺伝学的に相互作用する因子の解析．第 38 回日本分子生物学会年会，神戸 (2015. 12) 

向正則，平誠司，藤原真人，中村翔一，辻拓真，宮形奈紗，木村宏，小林悟: 生殖細胞

関連遺伝子の発現活性化に関わるエピジェネティックな制御機構．第 38 回日本分子生

物学会年会，神戸 (2015. 12) 

後藤彩子: 小さなアリのスゴい技．第 3 回 NPO法人こどもとむしの会シンポジウム「ム

シのお話 5つ星レストラン」，神戸大学，兵庫 (2015.5) 

後藤彩子: 小さなアリの大きな秘密．小学生向け科学イベント「ワクワクじっけん広



（様式１） 

 

法人番号 281006 

プロジェクト番号 S1311047 

 

場」，甲南大学，兵庫 (2016.3) 

後藤彩子: アリ科女王の長期間にわたる精子貯蔵メカニズム．第 63 回日本生態学会大

会，仙台国際センター，仙台 (2016.3) 

後藤彩子，Johan Billen，Rosli Hashim，伊藤文紀: アリ科ワーカーにおける受精嚢の発

生・退縮プロセス. 日本昆虫学会第 76 回大会・第 60 回日本応用動物昆虫学会大会合

同大会，大阪府立大学，大阪 (2016.3) 

Kyohei Nitta, Atsushi Kimoto, Junji Watanabe: Aggregation Properties of 

Temperature-Responsive Graft Copolymer with Poly(trimethylene carbonate) Oligo Segment. 

250
th

 American Chemical Society National Meeting & Exposition, Boston, MA, USA (2015.8) 

Kyohei Nitta, Atsushi Kimoto, Junji Watanabe: Analysis of surface enrichment of graft 

copolymer with poly(trimethylene carbonate) and poly(ethylene glycol) oligo segment. 2015 

International Chemical Congress of Pacific Basin Societies (Pacifichem 2015), Honolulu, 

Hawaii, USA (2015.12) 

前野雄大，木本篤志，渡邉順司，池田能幸: 両親媒性ポリマーをブレンドした非対称多

孔質膜の創製と分子透過性．第64回高分子学会年次大会，札幌コンベンションセンタ

ー，北海道 (2015.5) 

新田恭平，木本篤志，渡邉順司，池田能幸: ポリトリメチレンカーボネート鎖を導入し

た両親媒性グラフトゲルの創製と分子内包評価．第64回高分子学会年次大会，札幌コ

ンベンションセンター，北海道 (2015.5) 

肥塚陸，木本篤志，渡邉順司，池田能幸: 親水鎖が表面偏析するポリマー膜の創製と創

傷被覆材への応用．第64回高分子学会年次大会，札幌コンベンションセンター，北海

道 (2015.5) 

渡邉順司，八上航，木本篤志，池田能幸: 高分子鎖の偏析による表面微細構造の創製と

濡れ性への影響．第 64 回高分子討論会，東北大学，宮城 (2015.9) 

肥塚陸，木本篤志，渡邉順司: 疎水鎖の結晶性を変化させた両親媒性ポリマーの 

創製と表面濡れ性の評価．第 64 回高分子討論会，東北大学，宮城 (2015.9) 

槌井弘樹，木本篤志，渡邉順司: 水性接着剤を指向したグラフト型ポリマーの創製と薄

膜の評価．第 64 回高分子討論会，東北大学，宮城 (2015.9) 

大西隆寛，木本篤志，渡邉順司: 両親媒性グラフトポリマーで被覆されたナノ粒子の創

製と形態観察．第 64 回高分子討論会，東北大学，宮城 (2015.9) 

前野雄大，木本篤志，渡邉順司: 両親媒性グラフト共重合体をブレンドした新規ポリス

ルホン膜．第 25 回日本 MRS 年次大会，万国橋会議センター，神奈川 (2015.12) 

肥塚陸，木本篤志，渡邉順司: ポリマー鎖の表面偏析に基づく表面濡れ性の調律．第

25 回日本 MRS 年次大会，万国橋会議センター，神奈川 (2015.12) 

新田恭平，木本篤志，渡邉順司: 親水―疎水鎖を有する両親媒性グラフト共重合体の表

面偏析の解析．第 25 回日本 MRS 年次大会，万国橋会議センター，神奈川 (2015.12) 
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＜研究成果の公開状況＞（上記以外） 

シンポジウム・学会等の実施状況、インターネットでの公開状況等 
ホームページで公開している場合には、URL を記載してください。 

＜既に実施しているもの＞ 

 

毎年１回、「甲南大学統合ニューロバイオロジー研究所公開シンポジウム」を開催している

他、年に数回、関連分野の研究者を招いてセミナーや講演会をすべて公開で行っている。シ

ンポジウム、セミナーや研究成果に関する情報は、統合ニューロバイオロジー研究所のホー

ムページ及び甲南大学理工学部生物学科の facebookページで公開している。 

統合ニューロバイオロジー研究所 HP: http://www.konan-u.ac.jp/~neurobio 

理工学部生物学科 facebook ページ: https://www.facebook.com/konanbio/ 

 

これまでに開催したシンポジウム、セミナー、講演会のうち、統合ニューロバイオロジー研究

所の研究成果発表に関わるものは、以下の通りである。 

甲南大学統合ニューロバイオロジー研究所 第１回公開シンポジウム 

「感じる、動く、生き延びる ～生命現象への統合的アプローチ～」 

2014年 1月 15日 15:00〜18:00、甲友会館（甲南大学岡本キャンパス） 

『脊椎動物が季節を感じる仕組みを探る』吉村崇（名古屋大学トランスフォーマティブ生命分

子研究所） 

『動物 1個体の神経回路の完全解明をめざして』日下部岳広（甲南大学理工学部／統合ニュ

ーロバイオロジー研究所） 

『アリ科女王の長期間の精子貯蔵に関わる因子の探索』後藤彩子（琉球大学農学部） 

『動物の感覚と記憶の暗号をひも解く』久原篤（甲南大学理工学部／統合ニューロバイオロ

ジー研究所） 

甲南大学統合ニューロバイオロジー研究所 第２回公開シンポジウム 

「生命現象への統合的アプローチ ～若手研究者の挑戦～」 

2014年 12月 18日 13:00〜16:00、甲友会館（甲南大学岡本キャンパス） 

『LC－MS による植物スフィンゴ脂質の網羅的解析』柳川大樹（生命•機能科学専攻 博士後

期課程） 

『線虫 C. elegans の低温適応を制御する精子ー神経系を介したネットワーク』園田悟（生命•

機能科学専攻 博士後期課程）、田中沙季（理工学部生物学科４年） 

『自己組織化する両親媒性高分子の設計』新田恭平（生命•機能科学専攻博士後期課程、日

本学術振興会特別研究員 DC1） 

『ヤブレツボカビ類の分類学的研究 〜過去に記載された種の再発見〜』𡈽井耕作（生命•機

能科学専攻 博士後期課程） 

『凝集したタンパク質をほぐすタンパク質 ClpB のはたらくしくみ』山崎孝史（生命•機能科学専

攻 博士後期課程） 

甲南大学統合ニューロバイオロジー研究所 第３回公開シンポジウム 

「環境の変化と生き物のしなやかさ ～植物と動物の巧みな生存戦略～」 

2015年 12月 5日 13:00〜15:30、甲友会館（甲南大学岡本キャンパス） 

『しなやかに生きる植物の不思議』西村いくこ（京都大学大学院理学研究科） 

『線虫から探る温度応答と記憶のエッセンス』久原篤（甲南大学理工学部／統合ニューロバ

イオロジー研究所） 
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統合ニューロバイオロジー研究所セミナー 

2015年 5月 25日 14:00～、甲南大学 14 号館多目的レクチャールーム 

『ホヤ胚の中枢神経系に発現する Otx 遺伝子の転写制御機構の比較解析』大沼耕平（甲南

大学理工学部生物学科 研究員） 

統合ニューロバイオロジー研究所セミナー 

2016年 3月 18日 14:00～、甲南大学 14 号館多目的レクチャールーム 

『無脊椎脊索動物カタユウレイボヤにおける転写開始点の網羅的同定とプロモーター領域の

網羅的解析』横森類（東京大学新領域創成科学研究科メディカルゲノム専攻） 

統合ニューロバイオロジー研究所セミナー 

2016年 3月 29日 11:00～、甲南大学 14 号館多目的レクチャールーム 

『[NiFe]ヒドロゲナーゼ活性中心における水素種の同定』西川幸志（兵庫県立大学大学院生

命理学研究科 助教） 

 

＜これから実施する予定のもの＞ 

 今後も、年１回の「甲南大学統合ニューロバイオロジー研究所公開シンポジウム」と数回の

セミナー又は講演会を開催する予定であり、関連情報は、随時、統合ニューロバイオロジー

研究所ホームページ及び甲南大学理工学部生物学科 facebookページで公開する。 

  

１４ その他の研究成果等 
「１２ 研究発表の状況」で記述した論文、学会発表等以外の研究成果及び企業との連携実績があれば具体的

に記入してください。 また、上記１１(４)に記載した研究成果に対応するものには＊を付してください。 

 

以下に述べる啓蒙活動を通して、研究成果の社会への還元に取り組んだ。 

１．平成26年度及び平成２7年度の日本学術振興会「ひらめき☆ときめきサイエンス」事業に

採択され、中学生対象の教育プログラムを実施した（平成 26 年 10 月 15 日、平成 27 年 9

月 25 日）。 

２． 2014 年度甲南大学春期公開講座「生きるしくみ・感じるしくみ 統合生物学の最前線」

6/7・14・21・28、全 4 回 10：00～11：30（90 分間） 
 

 

１５ 「選定時」に付された留意事項とそれへの対応 

＜「選定時」に付された留意事項＞ 

 

 具体的に共同研究を実施してもらいたい。 

 

 

＜「選定時」に付された留意事項への対応＞ 

 

 プロジェクトメンバー間の共同研究を積極的に実施してきた。共同研究の成果の一部は、

すでに多くの学会発表と４編の論文として発表されている。今後も引き続き、共同研究を推進

し、国際誌への論文掲載など、成果の可視化に努める。 
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１６　施設・装置・設備・研究費の支出状況（実績概要） （千円）

※　３年目（または２年目）は予定額。

１７　施設・装置・設備の整備状況  （私学助成を受けたものはすべて記載してください。）
《施　　設》  （私学助成を受けていないものも含め、使用している施設をすべて記載してください。） （千円）

　

※　私学助成による補助事業として行った新増築により、整備前と比較して増加した面積
㎡

法人番号 281006
プロジェクト番号 S1311047

年度・区分 支出額

内　　　　　　　　　　　　　　　　　　　　　　訳

法　人
負　担

私　学
助　成

共同研
究機関
負担

受託
研究等

寄付金 その他（　　　　　　　　　　） 備　考

平
成
2
5
年
度

施 設 0

装 置 0

設 備 26,460 8,820 17,640

研究費 23,895 15,715 8,180

平
成
2
6
年
度

施 設 0

装 置 0

設 備 0

研究費 21,502 15,222 6,280

平
成
2
7
年
度

施 設 0

装 置 0

設 備 0

研究費 19,510 14,253 5,257

総

額

施 設 0 0 0 0 0 0 0

装 置 0 0 0 0 0 0 0

設 備 26,460 8,820 17,640 0 0 0 0

研究費 64,907 45,190 19,717 0 0 0 0

総 計 91,367 54,010 37,357 0 0 0 0

施　設　の　名　称 整備年度 研究施設面積 研究室等数 使用者数 事業経費 補助金額 補助主体
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ｈ
ｈ
ｈ
ｈ
ｈ

ｈ
ｈ
ｈ
ｈ
ｈ

ｈ
ｈ
ｈ
ｈ
ｈ

１８　研究費の支出状況研究費の支出状況 （千円）
  平成 年度

《装置・設備》　（私学助成を受けていないものは、主なもののみを記載してください。）

装置・設備の名称 整備年度 型　　番 台　　数 稼働時間数 事業経費 補助金額 補助主体

（研究装置）

（研究設備）
ﾙﾐﾉｲﾒｰｼﾞｱﾅﾗｲｻﾞｰ Ｈ25 ＩｍａｇｅＱuant LAS4010 1 212.38 8,694 5,796 私学助成
分子間相互作用解析装置 Ｈ25 Biacore X100 Plus Package 1 633.33 17,766 11,844 私学助成

（情報処理関係設備）

年　　　度 25

小  科  目 支　出　額
積　　算　　内　　訳

主　な　使　途 金　　額 主　　な　　内　　容

教　　　　育　　　　研　　　　究　　　　経　　　　費　　　　支　　　　出

消　耗　品　費 4,604 実験器具・試薬等 4,604 実験器具・試薬等

光　熱　水　費 899 電気代、ガス代、水道代 899 電気代、ガス代、水道代

通信運搬費 8 郵送料 8 シンポジウムポスター、チラシ郵送料

印刷製本費 17 パンフレット、ポスター等 17 シンポジウムチラシ、ポスター等

旅費交通費 0 0

報酬・委託料 1,721 講演会謝金、業務委託費 1,721 シンポジウム・セミナー等講演謝金、実験研究業務(業務委託費）

（　会議会合費　） 1 お茶代 1 シンポジウム開催

計 7,250 7,250

ア　　　ル　　　バ　　　イ　　　ト　　　関　　　係　　　支　　　出

人件費支出
（兼務職員）

教育研究経費支出
計 0

設 備 関 係 支 出（１個又は１組の価格が５００万円未満のもの）

教育研究用機器備品 7,948 遺伝子導入装置等 7,948 遺伝子導入装置、APPI/APCIデュアルモードイオン

図　　　　書
計 7,948 7,948

研　　　究　　　ス　　　タ　　　ッ　　　フ　　　関　　　係　　　支　　　出

リサーチ・アシスタント 5,093 5,093 学内6人
ポスト・ドクター 3,604 3,604 学内1人

研究支援推進経費

計 8,697 8,697 学内7人



（様式１）
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  平成 年度

  平成 年度

研究支援推進経費

計 10,668 10,668 学内6人

リサーチ・アシスタント 6,370 6,370 学内5人
ポスト・ドクター 4,298 4,298 学内1人

計 0

研　　　究　　　ス　　　タ　　　ッ　　　フ　　　関　　　係　　　支　　　出

教育研究用機器備品

図　　　　書

計 0

設 備 関 係 支 出（１個又は１組の価格が５００万円未満のもの）

（兼務職員）
教育研究経費支出

ア　　　ル　　　バ　　　イ　　　ト　　　関　　　係　　　支　　　出

人件費支出

（　学会参加費　） 8 学会参加費 8 学会参加費
計 8,842

報酬・委託料 3,007 講演会謝金、業務委託費 3,007 シンポジウム・セミナー等講演謝金、実験研究業務(業務委託費）

（　会議会合費　） 1 お茶代 1 シンポジウム・セミナー等お茶代

印刷製本費 212 パンフレット、ポスター等 212 パンフレット、ポスター等

旅費交通費 114 学会、講習会等の出張旅費 114 学会、講習等

光　熱　水　費 236 電気代、ガス代、水道代 236 電気代、ガス代、水道代

通信運搬費 27 郵送料 27 年報、パンフレット、チラシ、ポスター郵送料

教　　　　育　　　　研　　　　究　　　　経　　　　費　　　　支　　　　出

消　耗　品　費 5,237 実験器具・試薬等 5,237 実験器具・試薬等

年　　　度 27

小  科  目 支　出　額
積　　算　　内　　訳

主　な　使　途 金　　額 主　　な　　内　　容

研究支援推進経費

計 11,928 11,928 学内8人

リサーチ・アシスタント 7,643 7,643 学内7人
ポスト・ドクター 4,285 4,285 学内1人

計 0

研　　　究　　　ス　　　タ　　　ッ　　　フ　　　関　　　係　　　支　　　出

教育研究用機器備品

図　　　　書

計 0

設 備 関 係 支 出（１個又は１組の価格が５００万円未満のもの）

（兼務職員）
教育研究経費支出

ア　　　ル　　　バ　　　イ　　　ト　　　関　　　係　　　支　　　出

人件費支出

計 9,574 9,574

報酬・委託料 4,175 講演会謝金、業務委託費 4,175 シンポジウム・セミナー等講演謝金、実験研究業務(業務委託費）

（　支払手数料　） 29 データ転送費 29 データ転送費

印刷製本費 256 パンフレット、ポスター等 256 パンフレット、ポスター等

旅費交通費 75 学会、講習会等の出張旅費 75 学会、講習等

光　熱　水　費 228 電気代、ガス代、水道代 228 電気代、ガス代、水道代

通信運搬費 17 郵送料 17 パンフレット、チラシ郵送料

教　　　　育　　　　研　　　　究　　　　経　　　　費　　　　支　　　　出

消　耗　品　費 4,794 実験器具・試薬等 4,794 実験器具・試薬等

年　　　度 26

小  科  目 支　出　額
積　　算　　内　　訳

主　な　使　途 金　　額 主　　な　　内　　容
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